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Conclusión

Materiales y Métodos

Introducción
La expansión de Aedes aegypti en Chile y el aumento sostenido de flavivirus en la Región de las Américas

evidencian el riego de transmisión de enfermedades con una alta capacidad epidémica (1-3). La vigilancia

entomovirológica permite detectar oportunamente áreas de riesgo de transmisión al monitorear la presencia de

flavivirus en mosquitos (4); sin embargo, las herramientas moleculares disponibles para su ejecución pueden

reflejar de manera limitada la diversidad genética que circula en la región. La presente investigación tuvo como

objetivo detectar virus del género Flavivirus mediante el desarrollo de una RT-PCR en tiempo real aplicada a la

vigilancia de Ae. Aegypti en Rapa Nui, orientada a prevenir brotes de enfermedades transmitidas por arbovirus.
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1. Los oligonucleótidos degenerados mFLAVI son específicos y sensibles para la
detección de diferentes especies del género Flavivirus mediante RT-PCR en
tiempo real, incluso en matrices entomológicas complejas como extractos de
mosquitos.

2. Los mosquitos Ae. aegypti recolectados en Rapa Nui entre abril y junio de
2024 no presentaron genoma viral detectable de flavivirus al ser analizados
con el ensayo de RT-PCR en tiempo real desarrollado.

El estudio se enmarca en el proyecto Anillo ATE220020, financiado por ANID,
"Red Una Salud: Dengue y Arbovirus Emergentes de Importancia Médica
(DEMIV-OH)".

• Alineamiento de diversas secuencias 

de especies del género Flavivirus.

• Diseño de oligonucleótidos

degenerados (mFLAVI).

• Validación del ensayo con controles

positivos (DENV-2, ZIKV, WNV).

• Evaluación de especificidad y

sensibilidad.

• Aplicación del ensayo a pools de

mosquitos Ae. aegypti provenientes de

Rapa Nui.

Figura 2. Diseño de oligonucleótidos degenerados dirigidos al gen NS5 de los flavivirus utilizando el programa Geneious Prime (v. 2025.1.3). Se muestra la

posición y orientación de los oligonucleótidos en la secuencia consenso obtenida a partir del alineamiento múltiple de distintas especies del género Flavivirus.

Figura 1. Expansión de Ae. aegypti en Chile. En azul

los primeros casos de transmisión autóctona en Rapa Nui.

Figura 4. Análisis de muestras

entomológicas y controles.

Amplificación de ●DENV-2, sin

amplificación de los ●26 pools de

mosquitos, ●virus respiratorios ni

controles negativos (●NRT, ●NTC).

Figura 3. Curva estándar obtenida a

partir de RNA sintético de ZIKV. Se

elaboró con cinco diluciones seriadas

en base 10, en un rango de 6,5 x 10⁴

y 6,5 copias/reacción. La eficiencia es

de 109,1 %, R² de 0,993, pendiente

de -3,122 y la intersección en el eje y
de 24,439.

Figura 5. Detección de flavivirus

en matriz entomológica.

Amplificación de ●DENV-2 a

diferente concentración en extracto

de mosquitos, sin amplificación del
control negativo (●NTC).
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